
ПАЦІЄНТ:

Стать: 

Клінічні дані:

Діагноз:

Послуга:

Номер блоку: 15852/23
Кількість пухлинних клітин: ~1000

Відсоток пухлинних клітин: ~50%

*Метод:

*Набір:

*Чутливість:

*Обладнання:

Якість покриття цільових послідовностей задовільна

* Результати досліджень не є діагнозом і потребують консультації лікаря.

Виконавці:

Генетик Шапочка Д.О.

В досліджуваних генах не виявлено патогенних та ймовірно патогенних генетичних варіантів.

Мутацій не виявлено

Виконано: 25.02.2024

OncoTumor Colon — Панель для пошуку мішеней для таргетної терапії колоректального 

раку (15 генів)

ЗАМОВЛЕННЯ: 24ТI020
Дата народження: Отримано: 08.02.2024

1% мутантних алелів

The Ion Proton Sequencer (Thermo Scientific, США)

*Досліджувані гени: AKT1, APC, BRAF, CTNNB1, EGFR, ERBB2, KRAS, MAP2K1, MLH1, MSH6, NRAS, PIK3CA, SMAD4, 

TP53.

*Контроль якості:

Next Generation Sequencing (NGS)

CleanPlex® OncoZoom® Cancer Hotspot Panel (Paragon Genomics, США)
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